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MpoBeneHo nccnenoBaHne BaprabdensHocTn 27 SNP, accoumMmpoBaHHbIX C MIMMYHO3aBUCUMBIMU 3a60NeBaHMsSMI 1 UX aHA0de-
HOTMMaMK, B NONYNSLMSIX YEOBEKA U CBA3W YPOBHS MHOEKLUMOHHBIX 1 NapasmTapHbix 601e3HeNR C reHeTUYeCKol BapmabeibHOCTbIO.
Hanbonbluee Y1CNo KOPPENALMOHHBIX CBSA3€l JTIOKYCOB FeHOB Noka3aHo C IMX0PaAKOoi AeHre, Manspuein u TpUnaHocoMO30M — UH-
deKUMOHHBIMU H60NIE3HAMM BbI3bIBAEMbBIMU BUPYCaMI 11 MPOCTENLLIMMM. He 06HapyXeHO 3HauYMMbIX KOPPEeNsaumii Ans 6aktepuanbHbIX
nHbekumin (Tud, Yyma) 1 0QHOro 13 refibMMHTO30B (LinMcTocomod). ObHapyxeHa TEHAEHLMS K POCTY 0OLLEro reHeTMHEeCKOoro pasHo-
obpasuns (cpenHel oxmnaaemon reTepo3uroTHOCTI) Mo Mepe YMEHbLUIEHNS CYMMapPHOW Harpy3ku natoreHamu. [JaHHble o6cyxaaioT-
€S B paMKax KOHLEeNuuM aekaHanm3aumm MMMYHHOMO OTBETa B XO4E pacCesieHns COBPEMEHHOIO YesloBeKa.
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Analysis of variability of 27 SNPs, associated with immune-dependent diseases and their endophenotypes, in human populations
and relationship of the level of infectious diseases with genetic variability was conducted. Most numerous correlations were reaveled
for dengue, malaria and tripanosomes — infectious diseases caused by viruses and protozoa. No significant correlations for bacterial
infections (typhus, plague) and one of helminth infections (schistosomes) were found. A tendency to increase the total genetic diver-
sity (average expected heterozygosity) with the decrease the total load of pathogens was revealed. Data are discussed in the frame-
work of the concept of decanalization of immune response during the dispersal of modern human.
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CTEIEeHM CBSI3aHO C JIaBIIEHUEM €CTECTBEHHOTO 0TO0pa, 00y-
CJIOBJIEHHBIM PETrMOHAIbHBIMU M3MEHEHMSIM OKpyKatollei
cpensl [2—4].

CoOBpeMEeHHBII apceHal METOIOB IOMCKa BO3MOXHOTO
NeCTBUSI €CTECTBEHHOTO OTOOpa OCHOBaH Ha BBISIBJICHUM
0COOEHHOCTE! CIeKTpa YacToT ajuiesieil ToMMMOpMHBIX Ba-
PUAHTOB TEHOB, TeHETUUYECKON AuddepeHIInal U pa3HO-
00pasusi, CTPYKTYpbl TaruIOTUIIOB, TO3BOJSIIOLIMX BbISIBUTD
BIMSIHME OTOOpa B pa3HbIe MPOMEXYTKU BpeMeHH [5]. Ocy-

Brenenne

AHAaTOMUYECKH COBPEMECHHBIN  YEJIOBEK  TOSIBUJICS
B BocrtouHoii Adpuke npumepHo 200 ThIC. JieT Haszaa U
B nocnenytomue 100—150 TeIC. JeT 3acent U Apyrue KOH-
TuHEHTHI [1]. B Xome paccenieHust o TEppUTOPUM 3€MHOTO
wapa Homo sapiens CTOJIKHYJCS C IIUPOKUM CIIEKTPOM pas-
JIMYHBIX TIPUPOIHBIX YCJIOBUM, TpeOyIOIIUX amanTaluuu
K HOBBIM KJIMMaro-reorpaduuyeckum Qakropam, ypOBHIO

MHGEKIIMOHHOMN 1 Mapa3uTapHOil HATPY3KU, TUITY TUTAHUSI.
MHOTrOYKCIEHHbIE TaHHBbIE CBUAETENBCTBYIOT O TOM, YTO
HabI0qaeMoe TCHOTUITNIEeCKOe U (PeHOTUITMIECKOe Pa3HO-
oOpaszue B MOMyJISILIUSIX YeJIOBEKa MOXET ObITh B HEKOTOPOI

LLIECTBISIETCSl TaHHBIN aHaJIM3 pa3IMYHBIMKA METOIAaMHU, Ta-
KuMH, Kak Fst-cratucTuika, cpaBHEHUE COOTHOLLEHUS YMca
HECMHOHMMUWYHbBIX U CHHOHUMUYHBIX 3aMeH (Dn/Ds), TecTsl
Taxaumer, XP-EHH, THS, LD-tect u ap. [6, 7].
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Annemu nonumopdHbix JTHK-mapkepoB yuacTByrolime
B BO3MOXHOI a/IalTalliy K yCIOBUSIM Cpellbl OOUTaHUS, TaK-
K€ MOTYT OBbITb WAEHTU(MUIIMPOBAHHBIX C KCIOJb30BAHUEM
KOppeJsIIMOHHOTO aHaim3a. Hampumep, TakuMm criocooom
ObUIM BBISIBJICHbI MHOTOYMCIIEHHBIE CBSI3M YacTOT ajuieleit
MoJMMOPGhHBIX BAPUAHTOB TEHOB C YPOBHEM MH(EKIIMOHHOM
Harpy3ku, 0COOEHHOCTSIM MUTAHUS U KJIMMaTo-Teorpacpuye-
ckumu akTopamu [§—10]. B psmy BeposiTHBIX (DaKTOPOB ec-
TECTBEHHOTO 0TOOpA CJIEYET BbIICIUTh YPOBEHb MATOTE€HHO-
CTHU, YYUTBIBAsl PACMPOCTPAHEHHOCTb Mapa3sUTapHbIX U WH-
(eKIMOHHBIX 3a00IeBaHU B MOMYJISILIUSX veaoBeka. Hau-
0oJiee YacThIMKA MULIIEHSIMUA OTOOpA 1O TAaHHBIM 3a00JIeBaHU-
sIM SIBJISItOTCSl Mapkepbl reHoB MHC, MHTep/eiiKMHOB U 1X
PELenToOpOB U IPYTrMX TeHOB UMMYHHOTro otBeta [10].

Panee namu Obuta cpopMmpoBaHa MaHeIb TeHETUIECKMX
MapKepoB, aCCOLMMPOBAHHBIX C OOJIE3HSIMA MMMYHHOW W
ayTOMMMYHHO# TIPUPOIIbI M UX 3HAO(EHOTUIIaMU; TTOKa3aHa
CBSI3b TEHETMYECKOTo pa3HooOpaszusi Mo 3TUM MapKepam
¢ KinmMaro-reorpadpuyeckumu (pakTopaMu, CBsSI3aHHAasl, Be-
POSITHO, C IeKaHAIU3alueil MIMMYHHOTO OTBETA B XOJIE pacce-
JIeHus1 coBpeMeHHoro yesnoseka [11—14]. OgHum U3 Bax-
Heiimx (hakTOpOB Cpejibl, BIMSBILIMX HA aanTalllio FeHETU-
YEeCKOU CTPYKTYpPbI MOMYJISILIUI 1O TeHaM UMMYHHOTO OTBeTa
B XOJIE paccesieHus YeI0BeKa SIBIsUIach Harpy3Kka rnapasurap-
HBIMU ¥ MH(EKITMOHHBIMU 3a0ojieBaHusiMu [15].

Ileavio danHoli pabomsl SIBNSIICST aHAIU3 3aBUCUMOCTU
pacripe/ie/ieHus1 4acTOT MOJMMOP(HBIX BAPUAHTOB TEHOB,
aCCOLUMMPOBAHHBIX C MMMYHO3aBUCUMBIMU (DeHOoTUIaMu,
B MUPOBBIX MOMYJISILUSX YeJOBeKa ¢ yPOBHEM MH(EKIINOH-
HOWM M MapasyuTapHOW Harpy3Ku.

Marepualbl 1 METOIBI

B pabote npoananusupoBanu nsmeHIuBocTh 27 SNP B 5
nonynsiumsx CeBepHoii EBpasum (pycckue, Ka3axu, XaHTBI,
HMBXU M YyKUYM) COBMECTHO C 9 MOMyjasilivsIMU, B3SITBIMUA U3
MexayHapoaHblx npoektoB HapMap, 1000 Genomes u
HGDP (macau, 6enyunbl, 6acku, OypylIo, sITOHLIbI, KUTaii-
1IbI, MeJIaHe3UILIBI, TMMa 1 Maiist). BeiOop momysisiimii ocHO-
BBIBAJICSI Ha TIPEACTABJICHHOCTH Pa3IMYHBIX peroHoB Ce-
BepHoit EBpasuu u Mupa, 1 HAJIMUMKU JaHHBIX O MATOreHHOM
Harpyske B IpeBHHUX Tomyisiusx. McciaenoBaHHbIE TeHETH-
yecKre MapKephbl, ObUIM aCCOLMUPOBAHBI C AyTOUMMYHHBIMU
U aJIJIeprUUecKUMU 3a00JIeBAHUSIMU, YPOBHEM CEKPELIUU UH-
TepAeHKMHOB U UMMYHOIJIO0YIMHOB. ['€HOTUITMPOBaHUE MO-
JUMOPGHBIX BAPUAHTOB F'€HOB B MOMYJISILIMSX OCYIIECTBIISIIN
metonoM Macc-cnekrpomerpurn MALDI-TOF, kak onmmcano
panee [11]. laHHBIE O pacIPOCTPAaHEHHOCTH 8§ MH(EKIIMOH-
HbIX 3200JIEBAHUI B UCTOPUUYECKUX MOMYJSILIUSIX MOJYYeHbI
u3 paborel Cashdan [15]. WMccnemoBaHHble 3a0oseBaHUs
BKJTIOYAJIM TIapa3uTapHbIe, BHI3bIBaEMble TeJIbMUHTAMHU (ILITU-
CTOCOMO3, (OUISIPUO03); MHOEKIINK, BbI3bIBAEMbIE MPOCTEM-
UMK (JIEAIIIMaHNO3, MAJISIPUST U TPUITAHOCOMO3), OaKTepu-
saMu (Tud, yyma) U BUpycaMu (Jimxopanaka aeHre). Koaupos-
Ka CTeTNeHW PacrpoCTPaHEHHOCTU MHMEKIUI B IMTOMYJISIUSIX
Mupa TonydyeHa U3 nyoamkanum [15].

Pe3yabTaTel H 00CyXKIenue

YacToThl NMpeaKoOBbIX ajuieeil ucciaenoBaHHbIx 27 SNP
JEMOHCTPUPYIOT LIMPOKYIO BApUAOETbHOCTh B 5 MOMYJISILIU-
sax CesepHoii EBpasuu, re MX 3HAUYEHUS] W3MEHSIIOTCS
B npenenax ot 0 1o 100%. (ta6:. 1). BoJabIIMHCTBO U3 TeHe-
TUUYECKUX MapKepoB MOJUMOpdHBI, uiib 5 SNP B romnyisi-
LIUSIX YYKYel W/MJIM HUBXOB ObLIM MOHOMOpP(HBI. Yucio
OTKJIOHEHUU pacripenesieHus] TeHOTUIIOB OT OXUAAeMOTO
npu paBHoBecun Xapau—Baitn6epra (PXB) He npeBbliano
OXUAAEMOro YMcia caydyailHbIX OTKJIOHeHH oT PXB.

B ta6n. 2 mpuBeneHsl 3HaYeHW KO3(MGUIIMEHTOB KOp-
PENISIIMKY YacTOT ajulesieit M pacrpoCcTpaHEeHHOCTH 8 MHMeK-
LIMOHHBIX 3a00JIeBaHUII B M3yYeHHbIX Tomyasiuusx. [lat-
TEepPH KOppeJsIIuii, TOKa3aHHbIN B TaOJ. 2, IeMOHCTPUPYET
HECKOJIbKO MpUMeUaTeIbHbIX 3aKOHOMEPHOCTEN.

Bo-miepBbIX, HauboJbllIee YMCIO KOPPEJISILIMOHHBIX
CBsSI3ell JIOKYCOB T'€HOB MOKa3aHO C JIMXOPaIKOUW JeHre,
Majsipueil 1 TPUIIaHOCOMO30M — HHQEKIIMOHHBIMU 00-
JIE3HSIMU BbI3bIBAEMBIMU BUpPycaMM U npocteiinmu. He
00HapYXeHO 3HAUYMMBIX KOPPEJSIIUi ISl 0aKTepuaaibHBIX
uHdbexuuit (Tud, yyMa) U 0JHOTO U3 TeJIbLMUHTO30B (1LIKC-
tocomo3). ITo manubeiM Cashdan [15], undekuuu (J1mxo-
pajka JieHTe U Majsipusi), pacpoCcTpaHEHHbIE B TPOMUYE-
CKOM M CYOTpOTIMYECKOM KJIMMaTe, MOKa3blBaloT Haubo-
Jiee BBICOKME KOPPEISIIUM C KJIIOYEBbIM KIMMATUYECKUM
napamMeTpoM — CpeAHEeroaoBoi TeMmepaTypoii. bakTepu-
anbHble MHeKIuK (TU¢ 1 yymMa) TaKO CBSI3U He 0OOHApy-
XKMBawT. YTO KacaeTcs TpUIaHOCOMO3a, TO OH He IEMOH-
CTPUPYET KOPPEJSIUU C TEMIIEPaTypoil 1o JaHHBIM pabo-
Thl [15], omHako Tpomuyeckass Apuka siBIsIeTCSI OCHOB-
HBIM PErMOHOM €r0 paclpoCTpaHEHUsS B COBPEMEHHBIX
rormynsiusx [16].

Taxum o6pazoM, MBI HaOIIOIAaeM CBSI3b F€HETUYECKOTO
pa3HoOOpa3usi MO0 TeHaM MMMYHO3aBUCUMBIX (DeHOTHIIOB
¢ MHGEKIMOHHBIMU 00J1e3HsIMU. [171s1 3a00J1eBaHMiA, TTUK Ya-
CTOTBI KOTOPBIX B UCTOPUYECKUX MOMYJISALMAX TPUXOIUIICS
Ha HeadpuKaHCKMe TOMyasuuu (Tud, dyyma), Mbl HE Ha-
0J101aeM BBIPAKEHHOM 3aBUCUMOCTH YacTOT ajliesielt OT na-
TOTEHHOI Harpy3ku. DTa 3aKOHOMEPHOCTb XOPOUIO YKJa-
JbIBAETCS B HAllly TMTIOTE3Y AeKaHAIU3AUU UMMYHHOTO OT-
BeTa IIpU pacceieHU coBpeMeHHOoro denoBeka [12]. [Ipen-
KOBasl U JipeBHUE appUKAHCKUE MOIMYJISIUY ObUIM aganT-
pOBaHbI K BHICOKOI Harpyske crieuuyecKuMu MHOEKIu-
OHHBIMU 3a00JIeBaHUSIMU (B TOM YMCJIE, BEPOSTHO U K Ma-
JIIpUM, JTUXOPaAKe NEHTe M TPUIIAHOCOMO3Y), NelCTBOBAB-
MM KaK KaHAJIM3UPYIOLIUiA (pakTop, IyTeM HaIpaBJIeHHOM
CEJIEKIIMM BBICOKOPEAKTUBHBIX ajulejieil TeHOB MMMYHHOM
cucteMbl. B xoze pacceneHus yeaoBeka B APYrue pPervoHbl
C HU3KOM pacrpoCTpaHEHHOCTbIO BO30YAUTENIEH ITUX 3200-
JIeBaHUI naBjieHue oTOOpa Ha amanTHUBHBIC JUIs1 apUKaH-
LIEB AJUIEJIU YIAJI0, YTO MIPUBEJIO K TTOCTEIIEHHOMY POCTY Ya-
CTOTBHI JIbTEPHATUBHOIO AJIJIEJIsI U KOPPEJSILIMU Y4acToT aj-
JleJiel ¢ KJIMMaTOM M IIMPOTONM, BBISIBJIECHHOM paHee
[12—14].

Bo-BTOpPBIX, TTPU MTOJIOKYCHOM aHaJIN3€ KOPPEJSLIMN Mbl
HabJI01aeM HaKOIUIEHUE 3HAYMMBIX CBSI3Eil C MaTOTeHHOM
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HArpy3koil Wb IS ABYX MapkepoB — 152305480 m
1s907092 renoB GSDMB u [KZF3 cooTBeTcTBeHHO. BeposiT-
HO, 3TO MOXET OBITh CB3aHO C ONPeAeIeHHON (yHKIIMOHA-
JILHOM POJIbIO 3TUX T€HOB WU CIETUICHHBIX ¢ HUMU yJacT-
KOB TeHOMa B YCTOMYMBOCTU K MH(MEKLIMOHHBIM 0OJIE3HSIM.
Tak, npoaykt reHa GSDMB BXOIUT B CEMEHCTBO OEIIKOB,
YYaCTBYIOUIMX B PETYJISIMU aronTo3a, B KOHTPOJIE KIeToU-
HOTO IIMKJIa M CBSI3AHHBIX ¢ pa3BuTHeM paka [17]. benok,
Konupyembliii TeHoM [/KZF3, 3aieiicTBOBaH B peryjaMpoBa-
HuM npojudepauuu u auddepeHipoke B-1uMbounToB
[18].

B-TpeTbux, oOHapyxkeHa TEHAEHIIMSI K POCTY OOIIero re-
HETUYECKOTo pa3zHooOpa3us (CpeaHell 0XMIaeMoil retepo-
3UTOTHOCTH TI0 27 MapKepaM) IO Mepe YMEHBIICHUST CyM-
MapHOW Harpy3ku maroreHamu. M3 oTnenbHbIX 3aboseBa-
HMIl 3HAYMMYIO KOPPEJSILIMIO C OOLIMM YPOBHEM Pa3HOO00-
pasust AEMOHCTpUpPYeT DUISIPUO3, a TEHAEHIIMIO K TaKOBOM

(p<0.1) — nuxopanka neHre. PaHee B 1aHHOI cUCTeMe Map-
KEpoB TP aHajn3e 57 MUPOBBIX MOMYJISILINIA OblIa TTOKa3a-
Ha 3HaYMMasl KOpPessilusl TeTepO3UTOTHOCTU ¢ U3MEHEHU-
€M KJIMMaTUYeCKUX MapaMeTpoB U IIMPOTHI. Tak, 3HaueHue
CpelHeil TeTepO3UroTHOCTU 10 27 JIOKycaMm ITOBBILLIACTCSI
C yBeJIMUEHHEM pa3dpoca CpelHUX TeMIlepaTyp U abCOJIIOT-
HOW IIMPOTHI ¥ CHIZKAETCS TP YBEJTUYEHHUE CPETHETOI0BO-
IO YPOBHS OCaaKOB M TeMIIepaTypbl Hambojee XOJOAHOTO
Mecsina [14]. Dra TeHAEHLMS TakKXe HaXOAUTCS B pyclie
OXWIIAHUH MPU TUTIOTE3€ IeKaHaIu3allui UMMYHHOTO OTBE-
Ta B XOIIE paccefieHUs yeloBeka. TpeHn K MOCTeNeHHOMY
pPOCTY TEHETMUYECKOTO pa3HOOOpa3usl Mo Mepe yaaJeHUs OT
peruoHa MpoUCXOoXIAEHUSI COBPEMEHHOTI0 uejoBeka B Agpu-
Ke, KaK IMoKa3aHO HaMU paHee, MPOTUBOIOJIOXKEH pe3yJibTa-
TaM MHOTHX MCCJIENOBaHUI T€HETUYECKOro pa3HOooOpasusi
MUPOBBIX TOIYJISIIUI TI0 YCIIOBHO-HEUTPAIBbHBIM (haKTOpam
[19, 20].

Pacnpep,eneHMe 4acCcToT NpeakKoBbIX annenen nccnepoBaHHbIX nOHMMOpCbeIX BapuaHTOB reHosB, Feoma 1
aCCOUMMPOBAHHBIX C MMMYHO3aBUCUMbIMU HEHOTUNAMMU
SNP MpepnkoBbIn an- Pycckue Kasaxu XaHTbl YHykun Huexn
nesnb

rs1042713 G 0,66 0,47 0,62 0,52 0,57
rs11150610 C 0,61 0,48 0,49 0,37 0,49
rs13277113 G 0,80 0,66 0,58 0,44 0,39
rs1335532 T 0,78 0,51 0,56 0,34 0,33
rs1800896 A 0,51 0,74 0,68 0,84 0,89
rs1801275 G 0,17 0,21 0,09 0,15 0,41
rs1805015 T 0,87 0,88 0,96 0,91 1,00
rs1837253 T 0,23 0,40 0,49 0,63 0,40
rs20541 C 0,67 0,78 0,69 0,40 0,60
rs2056626 G 0,35 0,21 0,33 0,32 0,12
rs2070874 T 0,32 0,49 0,27 0,78 0,52
rs2305480 C 0,56 0,53 0,49 0,49 0,58
rs231735 G 0,35 0,34 0,19 0,37 0,24
rs2476601 G 0,93 0,96 0,95 1,00 1,00
rs2546890 A 0,53 0,60 0,43 0,50 0,30
rs2736340 C 0,78 0,63 0,53 0,42 0,40
rs324015 A 0,34 0,50 0,41 0,28 0,47
rs3790567 A 0,24 0,16 0,16 0,18 0,21
rs3821236 G 0,83 0,68 0,72 0,60 0,35
rs3890745 G 0,39 0,43 0,28 0,71 0,53
rs485499 T 0,48 0,69 0,68 0,87 0,92
rs4986790 A 0,89 0,99 0,96 0,99 1,00
rs6441286 T 0,65 0,00 0,62 0,03 0,00
rs7574865 T 0,23 0,28 0,23 0,39 0,44
rs907092 G 0,54 0,55 0,43 0,52 0,43
rs9303277 T 0,48 0,53 0,58 0,51 0,57
rs9888739 T 0,10 0,10 0,15 0,00 0,01
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Tabnuua 2

Koppensauus 4acToT NpeakoBbIX annesieil U cpeaHeil reTepo3nuroTHOCTU No UCClief0BaHHbIM
reHeTM4eCKMM MapKepam C PacnpoCTPaHEHHOCTbIO MHDEKLMOHHbIX U NapasutapHbix 3a6onesaHunin

Nuxopagka | Gunapuos | Manapus Tnd TpunaHo- Yyma Nenwma- | Wuctoco- | Cosokyn-

neHre CcoMO3 HMO3 M03 HOCTb 3a-

6onesaHui
rs1042713 -0,56 -0,50 -0,72 0,28 -0,04 -0,28 -0,46 -0,43 -0,53
rs11150610 0,00 -0,02 0,28 -0,33 0,62 -0,45 -0,09 -0,28 0,05
rs13277113 -0,36 -0,14 -0,23 0,02 -0,19 -0,24 0,16 -0,01 -0,16
rs1335532 -0,08 -0,29 -0,13 0,43 -0,16 -0,11 0,01 -0,39 -0,07
rs1800896 0,49 0,27 0,31 -0,19 0,03 0,41 -0,06 0,27 0,24
rs1801275 0,00 0,03 0,27 -0,18 0,65 -0,19 0,28 -0,02 0,15
rs1805015 -0,17 -0,23 -0,16 -0,22 -0,65 0,37 -0,19 -0,10 -0,33
rs1837253 0,20 0,25 0,03 -0,23 -0,36 0,41 -0,03 0,46 0,07
rs20541 0,33 0,19 0,27 -0,24 -0,36 0,06 0,27 0,13 0,20
rs2056626 -0,46 -0,33 -0,29 0,19 -0,44 -0,02 0,15 -0,24 -0,28
rs2070874 0,22 0,31 0,11 0,02 0,19 0,11 -0,07 0,30 0,17
rs2305480 0,78 0,81 0,84 -0,09 0,42 0,19 0,48 0,43 0,77
rs231735 0,18 -0,09 0,23 0,09 0,07 -0,19 0,06 -0,51 0,09
rs2476601 0,26 0,27 0,28 -0,04 0,31 0,48 0,23 0,31 0,32
rs2546890 0,01 -0,12 -0,17 0,10 -0,58 0,00 -0,18 0,08 -0,12
rs2736340 -0,36 -0,18 -0,22 0,05 -0,23 -0,19 0,16 -0,05 -0,17
rs324015 0,14 0,15 0,19 0,09 -0,13 0,32 -0,02 0,24 0,15
rs3790567 0,52 0,41 0,49 -0,18 0,32 0,02 0,25 0,22 0,44
rs3821236 -0,25 -0,10 -0,25 0,16 -0,40 -0,15 0,15 -0,04 -0,14
rs3890745 0,21 0,13 0,41 -0,43 0,31 0,11 0,08 0,06 0,18
rs485499 0,21 0,35 0,11 -0,19 0,60 0,15 0,14 0,42 0,29
rs4986790 0,41 0,21 0,24 -0,09 0,14 0,29 -0,08 0,14 0,19
rs6441286 0,38 0,44 0,46 0,12 0,02 0,02 0,32 0,10 0,40
rs7574865 0,00 -0,17 0,05 -0,09 0,27 0,06 -0,23 -0,25 -0,10
rs907092 0,81 0,80 0,84 0,13 0,41 0,19 0,66 0,40 0,87
rs9303277 -0,56 -0,29 -0,57 -0,39 -0,12 -0,45 -0,21 -0,01 -0,52
rs9888739 -0,03 0,08 0,06 -0,25 -0,19 -0,35 0,16 -0,06 -0,05
He27 -0,47 -0,59 -0,25 -0,22 -0,17 0,24 -0,27 -0,19 -0,42

MpyumeyaHne. He27 — cpepHas oxngaemasi retepo3nrotHocTb no 27 SNP. B ayeinkax npeactasneH KoadPuUMEHT KOppensaumm

CnupmeHa, X1pHbIM LWPUdTOM BbiAeNEHbl 3Ha4YMMble koppenaumm (p < 0,05).

Takum obGpa3om, ToJlydeHHbIE B pabOTe TaHHbIE CBUIE-
TEJILCTBYIOT O HAJIMYMM CBS3U YACTOT aJlleieil TeHOB, acco-
LIMMPOBAHHBIX C UMMYHO3aBUCUMbBIMU OOJIE3HSIMU U UX DH-
n0(EHOTUTIaMU, C HEKOTOPBIMU MH(EKIIMOHHBIMU 3a00J1e-
BaHUSIMU, PACIPOCTPAHEHHBIMU B TPOITUYECKOM U CYyOTpPO-
nuyeckom kiumare. [1o HalleMy MHEHHUIO, BBICOKAs 4acTo-
Ta 3TUX 0oJjie3Hell B apUMKaHCKUX TMOIMYJISILUSIX SIBISUIaCh
OIHUM M3 (HAKTOPOB KaHATM3ALMHU MTOMYJISIIMOHHON CTPYK-
TYpbl 110 TeHAaM MMMYHHOI'O OTBETA, ONOCPEIOBAHHOM Ieii-
CTBHUEM E€CTECTBEHHOTO OTOOpA.

Aemopbt deknapupyrom omcymemesue KOHGAUKIMA UHMepecos.

Paboma evinoanena npu noodepiucke epanma PDODOU
No 15-04-02442.
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